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Notiz
Ich hätte die Reihenfolge umgedreht, oben die Bioproben, Genomische Daten und Daten der GÄ und unten die Berichterstattung

bremerv
Notiz
dass die Sequenzen mit den Daten der GÄ verbunden werden, kommt hier nicht ganz klar raus - ist insofern nicht ganz die gleiche Wertigkeit wie Bioproben...


